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Główne kierunki badań 

• Projektowanie i synteza antagonistów p53-Mdm2 i p53-Mdm4 o potencjalnych 

właściwościach przeciwnowotworowych. 

 

• Projektowanie i synteza ubikwitynopodobnych modyfikatorów skierowanych  

na oddziaływania białko-białko Hub1 i HIND. 

 

• Projektowanie i synteza związków o potencjalnych właściwościach 

przeciwnowotworowych skierowanych na oddziaływania białko-białko ubikwityna i USP-2. 

 

• Zastosowanie wysokorozdzielczej spektroskopii NMR oraz rentgenografii strukturalnej w 

projektowaniu antagonistów Mdm2/Mdmx-p53. 

 

• Podstawy strukturalne hamowania oddziaływań białek  zaangażowanychw procesy 

nowotworzenia oraz zastosowanie wydajnych metod skriningowych w celu znalezienia 

małoczasteczkowych inhibitorów białek Mdm2/Mdmx. 

 

• Charakteryzacja właściwości biochemicznych i biofizycznych białka CD44 oraz jego 

naturalnego liganda - kwasu hialuronowego. Synteza koniugatów pomiędzy kwasem 

hialuronowym a inhibitorami białka Mdm2. 



Małocząsteczkowe związki organiczne 

inhibitujące kompleksy proteina-proteina  

w ukierunkowanej nietoksycznej terapii 

przeciwnowotworowej 
 

(Small-molecule compounds for targeting protein-protein interactions for non-genotoxic therapy of cancer) 



Białko p53 zwane ,,obrońcą genomu” jest 

głównym czynnikiem powstrzymującym rozwój 

nowotworu i zapobiegającym rozwojowi raka  

 

 

 

 

 

Przy nowotworach: Białko MDM2 powoduje 

dezaktywację białka p53 poprzez utworzenie 

kompleksu p53-MDM2 

 

 

 

 

 

 

Nowotwór rozwija się w komórkach (czerwone) 

z zdezaktywowanym białkiem p53.  



Uwolnienie białka p53 z kompleksu p53-MDM2 pozwala na 

przywrócenie jego właściwości hamujących rozwój nowotworu 





Przykłady „one-pot” syntezy inhibitorów MDM2-p53 w oparciu  

o reakcję wieloskładnikową (multicomponent reaction, MCR) 

Inhibitory MDM2-p53: 
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See you soon! 


